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AVVISO DI INDAGINE DI MERCATO

DENOMINAZIONE E RECAPITO DELLA STAZIONE APPALTANTE:
ARS Liguria - Area Centrale Regionale di Acquisto, via G. D’Annunzio 64 — 16121 Genova.

OGGETTO:

Indagine di mercate preliminare all'eventuale acquisizione in privativa ex art. 57, comma 2 lett. b) del D. Lgs.
n. 163/2006, di un sistema Liquido Massa (LC MS/MS) “OrbhitrapFusion Tribrid” della Societa Thermo
Fisher Scientific s.p.a. avente le caratteristiche tecniche e funzionali dettagliatamente indicate nell’allegata
relazione del Direttore Scientifico dell'lstituto Giannina Gaslini allegata al presente avviso {Allegato 1)

Si precisa che Papparecchiatura individuata & finalizzata all'utilizze nelllambito del progetto di ricerca
sanitaria “Sviluppo di tecniche di profoemica avanzata per diagnosi molecofare neflo studio di patologie
pediafriche” condotio presso 'IRCCS “Giannina Gaslini® di Genova.

MOTIVO DELLA PUBBLICAZIONE:
Si richiede ad eventuali altri operatori economici che disponganc di soluzioni tecnologiche aventi la
medesima equivalenza prestazionale del sistema descritio di presentare adeguata documentazione
tecnico-scientifica entro le ore 12:00 del giorno 20 maggio 2015 in uno dei seguenti modi:

0 con raccomandata A.R. a mezzo servizio postale oppure

O a mezzo agenzia di recapifo autorizzata, con ricevuta diritiro  oppuwre

0 a mano, purché in regola con le disposizioni in vigore in materia di invii e affrancatura della

corrispondenza

al seguente indirizzo:

ARS Liguria - Area Centrale Regionale di Acquisto
Ufficio Protocollo, 8° piano
Via D’Annunzio 64 - 16121 GENOVA
{orario di apertura - giorni non festivi da lunedi a venerdi - ore 8.30 - 13.00).

Il termine per la presentazione della documentazione & tassativo.
E' facolta della Centrale disporne I'eventuale differimento prima che il termine stesso sia scaduto,
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Per chiarimenti rivolgersi al RUP del procedimento, dott. Luigi Moreno Costa (Tel. 010/5488561- email:
luigimoreno.costa@regione.liguriait) o alla Dottssa Tiziana TAZZOLI (Tel. 010/5488553 mail:
tiziana.tazzoli@regione.liguria.it).

IL DIRIGENTERUP

(Dott, Lu.igrn'ﬁgr’eno COSTA)

ARS Liguria - Area Centrale Regionale di Acquisto
Sede operativa! Via G. D'Annunzic 64, 16121 Genova -
Tel +39 010 548 8562 - Fax +39 010 548 8566
Sito web www.,acquistiliguria.it



Al A

= a
S rettore @%ﬂf@ﬁ?’f?@»

If sottoseritto Prof. Lorenzo Moretta, in qualita di Direttore Scientifico dell"Tstituto (5. Gaslini (Via
G. Gaslini, 5, Genova) e responsabile del progetio “Sviluppo di tecniche di proteomica avanzata per
diagnosi molecolare nello studio di patologie pediatriche™, avendo preso in visione la dichiarazione
di unicith relativa allo strumento Orbitrap Fusion Tribrid  fomita dalla digga Thermo Fisher
Scientific S.p.A. con sede legale Strada Rivoltana 20090 Rodano - Milano, Codice Fiscale/P.IVA
07817950152

DICHIARA

che l'unico spettrometre di massa che attualimente consente, nell'ambito del progetto di ricerca
sopracitato, To sviluppo di approcei proteomico-clnici innovativi & FOrbitrap Fusion Tribrid.

Infatti, la combinazione di tre differenti analizzatori (Quadrupolo, Trappola Lineare a doppia
pressione e Trappola Orbitale FTMS) e Vintegrazione di tre sistemi di frammentazione (1D, HCD
e ETD) consentono una caratterizzazione a livello proteomico precisa ed accurata, non solo in
esperimenti con numeri di cellule deli’ordine di grandezza di 1 milione, ma anche nel caso di
sottopopotazioni cellulari molto rare (dell’ondine di grandezza Ji centomila cellule).

Le prestazioni che conferiscono unicitd e guindi parametri di eccellenza nel campo deila sensibilita,
della caratterizzazione strutturale e dell'analisi quantitativa sono le seguenti:

Teenologia FTMS sia in MSI che MSn con altissima risoluzione e aceuratezza di massa,

Lo spettrometro di -massa Fusion Tribtid si basa sulla tecnologia Orbitrap FIMS (Fourier
Transform Mass Spectrometry) ed & in grado di ottenere una risoluzione di massa pari a 450.000
FWHM. Attraverso questa elevatissima risoluzione € possibile caratterizzare in manicra univoea i
peptidi, le proteine intere ¢ le diverse modifiche post trascrizionali.

L’accuratezze di massa & mantenuta costantemente sotto il valore di 1 ppm grazie ad un calibrante
interno.

Differenti tecniche di Framuentazione disponibili in ogni fase MSn per Uidentificazione
peptidica ¢ per Ia caratterizzaziene di glicopeptidi. Tecniche differentt per identificazione di
sequenze peptidiche e/o proteiche aumentano il grado di confidenza necessario per una corretta
valutazione dei sistemi proteici analizzati. Grrazie alla presenza di tre analizzatoni e di tre fecuiche di
frammentazione é possibile selezionare la modalitd di frammentazione in qualsiasi fase di MSn e
quindi di sviluppare metodi capaci di affrontare la complessitd sirutturale del glicopeptidi.
Considerando che molti marcatori sono glicosilati e che i dilferenti gradi di glicosilazione correlano
con I'aggressivitd tumorale, la caratterizzazione di glicopetidi & di primaria fmporianza nei nostri
studi ¢ cid € reso possibile sull'Orbitrap Fusion mediante un approccio unico. denominato "FT-
FTMS2 (HCD) pd-CID/ETIVHCD" che consente di avere comtemporaneamente il rilevamento e
'identificazione del peptide e del glicano. A supporto si riporta un interessarte articolo apparso
recentemente in letteratura: Novel LO-MS? product dependent parallel dota acquisition function and
data analysis workflow for sequencing and identification of intact glycopeptides. Anal Chem. 2014
Jun 3:86(11):5478-86. Wu SW1, Pu TH, Viner R, Khoo KH.
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Elevata sensibilita in matrici complesse come Hsati cellulari.

Laltissima risoluzione ¢ le nuove ottiche di campionamento ¢ di trasmissione tonica, permetiono
allo speftrometro di massa Fusion Tribrid di raggiungere livelli di sensibilita pari a qualche attomole
di proteina. Grazie all’elevata specificita di rivelazione, data dalla risoluzione, & possibile
raggiungere questi livelli di sensibititd anche su matrici estremamente complesse come i lisati
cellulari. Questa capacit & di valore eritico per scoprire o monitorare concentrazioni molto basse di
biomarcatori di diverse patologie. ,

Elevata velocith di acquisizione MS/MS associata ad un elevato grade di ipPSMs (true
positive peptide-to-spectrum matehes). Un cellula umana contiene approssimativamente 10000
prateme Lo :,peummcim di massa necessario per o studio dei campxcun descritti nel pmgeuo di
ricerca deve essere in grado di coprire. a livello d’identificazione, la quasi totalitd di proteine in un
intervallo di poche ore. Lo spetirometro di massa Fusion Tribrid risponde a questo requisito in
quanto & in grado di fornire simultaneamente una velocita di scansione MS/MS pari a 20Hz sulla
ttappola lineare € 18 Hz sull'analizzatore FTMS Orbitrap. In entrambi gli analizzatori. essendo
scansioni derivanti da trappole ioniche, il rendimento della rivelazione & molto elevato poiché non
sussisteno perdite di segnale, classiche di altri analizzatori come Quadiupoli o Tempi di Volo
(TOF). L’alta qualita dello spettro di frammentazione permette di ottenere un ¢levate grado di
th"iMs A sostegno di queste affermazioni esistono diversi lavori in Jetieratura di seguito si riporta
il primo uscito nel 20141 The one hour yeast proteome. Mol Cell Proteomics, 2014 Jan; 13(1): 339-
47. Heberi AS. Richards AL, Bailey DJ, Ulhrich A. Coughlin EE, Westphall MS, Coon AL

Accurata quantificazione per il sisterna multiplex 2 10 canali senza probiemi di riproducibilita
e sensitiviti causati da interferenze di ioni contaminanti. Al fine di poter comprendere patologie
complesse come il cancro, & necessaria "analisi di molti campioni. 1 sisterni multiplex consentono
di quantificare 1 cambiamenti proteici in parallelo abbattendo i problemi di tempo, costo ¢
variabilita strumentale. L aumento del numero di campioni analizzati consente di utilizzare 1 potenti
swumenti della statistica per individuare biomarcatori fortemente significativi. La proteomica
quantitativa deve essere solida, affidabile ¢ non soggetta ad alcun dubbio nelfa valuiazione del
rapporti relativi di abbondanza quantitativa, 1l sistema Orbitap Fusion soddisfa queste esigenze
mediante la risoluzione (spesso si tratta di separare masse che differiscono di 6 mDa) ed elevate
velocita di scansione e frammentazione. Inoltre, questo spetirometro possiede unn caralteristica
tecnologica unica che consente la selezione sincrona di iont precursori per effettuare esperimenti di
MS3, In questo modo si elimina ogni possibile effetto di disturbo nella stima deile intensita degh
ioni marcatori muitipie:« ¢ quindi si riduce al minimo la possibilitd di errore sulla quantificazione
proteica. Di seguito si citano due lavord, il primo € relativo allo sviluppo del metodo. il secondo
descrive la sua applicazione nel campo dell'immuno-proteomica:

MultiNoteh MS3 enables accurate, sensitive, and multiplexed detection of differential expression
gcross cancer cell line proteomes. Anal Chem. 2014 Jul 15:86(14):7150-8.

Modlister GCE, Nusinow DP, Jedrychowski MP, Withe M, Huttlin EL. Erickson BK, Rad R Hoas
W. Giygi SP.

Queentitative temporal viromics: an approach to investigate host-pathogen interaction. Cell. 2014
Jun 5:137(6): 1460-72, Weekes MP1, Tomasec P, Huttlin EX, Fielding C4, Nusinow D. Stanton RJ,
Wang EC. dicheler R, Murrell I, Wilkinson GW, Lehner PJ, Gygi SP.

I’ integrazione di questa nuova tecnologia di Trontiera con guelle all’avanguardia gid presenti presso
"Istituto G, Gaslini consentiranmo di aumentare il valove Lﬂmplmmfu della ricerca e della sua
diretta applicazione ad una diagnostica avanzata,

Prof. Lorenzo Moretia
Direttore Scientifico
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